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Punto de datos 
Hoja de trabajo para el estudiante 

Respuesta de una comunidad microbiana 
ante un derrame de petróleo 

 
Leyenda: Taxones bacterianos que fueron superabundantes en la mancha de petróleo durante y después 
del derrame de petróleo de Deepwater Horizon en el Golfo de México. Las barras grises indican los 
periodos en los que la abundancia de taxones bacterianos se “enriqueció” (> 2 veces la abundancia en esa 
zona antes del derrame). El tiempo entre las líneas verde y azul corresponde al período de limpieza parcial 
del petróleo, lo que redujo su entrada en más del 50%. El tiempo después de la línea azul corresponde al 
cierre completo del pozo petrolero y al cese del flujo de petróleo hacia el golfo. 

INFORMACIÓN GENERAL 

La plataforma de perforación Deepwater Horizon situada en el Golfo de México explotó el 20 de abril de 2010, 
lo que provocó el colapso de uno de los pozos. Desde la explosión y hasta el 4 de junio, se derramaron en el 
Golfo de México entre 50,000 y 70,000 barriles de petróleo y gas natural por día. El petróleo y el gas natural 
están compuestos principalmente por hidrocarburos, que son moléculas constituidas por hidrógeno y carbono. 
A medida que se liberaba el petróleo, se formaron grandes manchas de hidrocarburos en las aguas profundas 
del golfo. El 4 de junio, se limpió parte del petróleo que salía del pozo, lo que redujo en un 60% la tasa de flujo 
original. Después de 83 días, el pozo se cerró por completo, con lo cual se detuvo la fuga. 

Las manchas de petróleo estimularon el crecimiento de bacterias presentes de manera natural que utilizan 
hidrocarburos como combustible para crecer y reproducirse. En el proceso, descomponen los hidrocarburos en 
moléculas más pequeñas de las que se alimentan otras comunidades microbianas. Un equipo de investigación 
observó la sucesión de las poblaciones bacterianas enriquecidas tomando datos antes, durante y 83 días 
después del derrame. Se utilizó la abundancia relativa de taxones bacterianos a lo largo del tiempo para 
determinar la respuesta microbiana y la posible biodegradación del derrame de petróleo. La siguiente tabla 
describe algunas de las funciones de cada uno de los taxones bacterianos mostrados en la gráfica.  
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Microorganismos Consume/descompone 
Oceanospirillales, Pseudomonas hidrocarburos de cadena lineal (6 o más carbonos) 

Colwellia, Cycloclasticus y Pseudoalteromonas hidrocarburos cíclicos (más difíciles de 
descomponer que los enlaces lineales) 

Methylomonas metano (el hidrocarburo más abundante liberado 
en el derrame) 

Piscirickettsiaceae metanol y/o formaldehído (producidos por 
Alteromonadaceae) 

Flavobacteriaceae, Alteromonadaceae y 
Rhodobacteraceae 

materia orgánica compleja (por ejemplo, bacterias) 
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